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教育与研究背景： 

2021/12-至今，中国科学院青岛生物能源与过程研究所，单细胞中心，高级工程

师； 

2012/12-2021/12，中国科学院青岛生物能源与过程研究所，单细胞中心，工程师；

2015/06-2015/12，英国牛津大学，工程科学系，所公派留学； 

2010/01-2012/12，中国科学院青岛生物能源与过程研究所，助理工程师； 

2014/09–2018/12，中国科学院青岛生物能源与过程研究所，单细胞中心，生物化

学与分子生物学，博士研究生； 

2006/09–2009/07，中国海洋大学，海洋生命学院，细胞生物学，硕士研究生。 

 

研究方向： 

主要研究兴趣为环境微生物单细胞精度的功能基因组学。 
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发表的专利： 

1. 荆晓艳，潘慧慧，孟宇，籍月彤，徐健，一种富集污水微生物以用于单细胞 

  精度表型测量和分选的试剂盒及方法，专利申请号：202110510521.1; 

2. 勾洪磊，荆晓艳，籍月彤，徐健，一种单细胞弹射基片、方法及应用，专利 

申请号:201810041167.0； 

3. 勾洪磊，荆晓艳，苏晓璐，籍月彤，徐健，一种用于单细胞快速拉曼测量和 

激光弹射分选的一体化装置，专利申请号:201710608194.7； 

4. 徐健，苏晓璐，籍月彤，荆晓艳，公衍海，单细胞全基因组扩增试剂盒及其

应用，专利申请号：201911166909.3; 

5. 黄倢，荆晓艳，杨冰，张庆利，陈新华，江育林，刘荭，秦启伟，绳秀珍，

史成银，宋晓玲，刘莉，检测多种鱼类病原的基因芯片及其检测方法，专利

授权号:ZL2010 1 0243398.3； 

6. 黄倢，荆晓艳，杨冰，张庆利，闫丽，王秀华，张保存，宋晓玲，史成银，

刘莉，检测多种对虾病原的基因芯片及其检测方法，专利授权号:ZL2010 1 

0243399.8。 

 

主持的科研项目： 

1. 国家重点研发计划-青年科学家项目，红壤关键耐逆微生物群的单细胞组学识 

 别与调控，项目批准号: 2021YFD1900400，课题负责人，在研； 

2. 国家自然科学基金-青年科学基金项目，基于单细胞拉曼分选耦合精准宏基因 

组的海洋原位固碳微生物解析，项目批准号：31800087，项目负责人，已结 

题； 

3. 中科院知识创新工程重要方向项目，新一代微生物群落元基因组比较、分析 

与评价的标准化研究，项目批准号：Y1121911104，项目负责人，已结题。 

 

参与的科研项目： 

1. 国家自然科学基金-重点项目，单细胞精度的菌群“代谢表型组-基因组”方

法学研究，项目批准号：32030003，在研； 

2. 国家自然科学基金-应急管理项目，微拟球藻二氧化碳浓缩途径的表观遗传调

控机制研究，项目批准号：31741005，已结题； 

3. 国家自然科学基金-面上项目，基于稳定同位素拉曼定向筛选和多层次基因组



学分析的微生物群落功能解析新方法研究，项目批准号：31770112，已结题； 

4. 国家自然科学基金-青年科学基金项目，基于单细胞拉曼分选的新型酵母突变 

   株筛选方法研究，项目批准号：31400088，已结题。 


